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COSA FACCIO

Antibiotico-resistenza: problema globale!

Quale ruolo della fauna selvatica?



COSA FACCIO

• Poche ricerche condotte in Italia

• Numero limitato di campioni

• Dati parziali!



COSA FACCIO

PARCHI NATURALI

ALLEVAMENTI

DEPURATORI



COSA CHIEDO

Possibili collaborazioni?

• Raccolta campioni

• Assistenza nell’identificazione delle specie animali

• Analisi biostatistica dei dati ottenuti

• Analisi bioinformatica per un approccio metagenomico



ANTIBIOTICO-RESISTENZA IN MICRORGANISMI
ISOLATI DA FAUNA SELVATICA

Il nostro proge>o
Premesse
• AnAbioAco-resistenza (AMR): problema globale!
• DaA su microrganismi isolaA da fauna selvaAca in

Italia? Pochi, talvolta parziali e approssimaAvi.
• Tu>avia, aumento della densità di popolazione

umana e frammentazione degli habitat naturali
stanno portando la fauna selvaAca ad un
maggior conta>o, sia dire>o che indire>o, con
l’uomo e con il besAame.

Fasi di lavoro
1. Raccolta campioni fecali da mammiferi selvaAci

(riserve naturali e zone antropizzate, specie
animali, stagioni dell’anno).

2. Isolamento ba>eri indicatori (ad esempio E.
coli).

3. IdenAficazione della specie microbica (biologia
molecolare/MALDI-TOF MS).

4. Valutazione (fenoApica e genoApica) del profilo
di susce[bilità a diversi anAbioAci.

5. Analisi staAsAca dei daA o>enuA.

RisultaA a>esi
In base ai diversi campioni:
• Prevalenza e biodiversità dei microrganismi

resistenA
• Pa>erns di AMR e prevalenza di mulAresistenze
• Prevalenza di geni di resistenza

Collaborazioni
Raccolta campioni
Assistenza nell’idenAficazione delle specie animali
Analisi staAsAca
Analisi bioinformaAche per un approccio metagenomico
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